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Les GRAs et les bactéries dominants dans les bioaérosols à l’intérieur des bâtiments sont émis par les ventilateurs à
l’extérieur et peuvent se retrouver jusqu’à un kilomètre des fermes

Les éleveurs jouent un rôle essentiel aux
côtés des vétérinaires, des autorités de

santé publique et des chercheurs dans la
lutte contre la résistance aux antibiotiques

Participation dans les programmes de lutte
contre la résistance aux antibiotiques

La résistance aux
antibiotiques est

une menace
sérieuse pour la
santé mondiale,

entraînant environ
1,27 million de

décès en 2019 à
l'échelle

internationale (1)

Hygiène et vaccination

collaboration avec les
vétérinaires

Formation

 Les bioaérosols
constituent une voie de

propagation importante de
gènes de résistance aux

antibiotiques (AGRs) et de
bactéries dans les élevages

de porcs (5)

À l’intérieur du bâtiment (1),
À la sortie d’un ventilateur (SV) (2),
À 1 kilomètre de la ferme (3) dans la
direction du vent 

Échantillonnage des bioaérosols par
SASS 3100® sur filtre dans 8 porcheries :

Extraction des
bioaérosols  à l’aide du
SASS 3010® et une
solution phosphate

Extraction de l’ADN
des bioaérosols à

l’aide du kit DNeasy
PowerLyzer
PowerSoil® 

Quantification des
concentrations de

bactéries et de GRAs
par PCR quantitative
en ciblant la région
V4 du gène codant

pour ARNr 16S

Séquençage à haut
débit pour caractériser

les bactéries
aéroportées en ciblant
la région V3-V4 du gène
codant pour ARNr 16S

Intérieur (inside) Sortie des ventilateurs (Ex_fan)

ermB: 1,4X10  
sul1: 8,3X10
tetO: 5,3X10 

Trois des GRAs les plus concentrés
dans les élevages sont retrouvés à

une distance d'un kilomètre des
fermes avec des concentrations

moyennes de:  

par m  d’air échantilloné

Exigence d'analyses
supplémentaires
pour évaluer les
risques pour les

populations
environnantes
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À l’intérieur du bâtiment : 1,3X10  
À la sortie d’un ventilateur : 1,1X10 
À 1 kilomètre de la ferme : 1,3X10 

Concentrations moyenne de bactéries
totales (copies de gène/m3 d’air) :
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 Le rôle des bioaérosols
dans la propagation de

bactéries et de gènes de
résistance aux

antibiotiques (AGRs) depuis
les élevages de porcs au

Québec est mal décrit

Les gènes de résistance aux
antibiotiques (AGRs) et les bactéries

résistantes aux antibiotiques
présents dans les fèces des animaux

en conséquence de l'utilisation
d'antibiotiques peuvent être libérés

dans l'atmosphère par aérosolisation
(2,3,4)
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